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am MPI fUr biophysikalische Chemie

Helmut Grubmuller

Theoretial and Computational Biophysics
Die Physik der Proteine

Funktionsmechanismen Simulation von FRET Warum sind Proteine stabil?
biomolekularer »Maschinen« Experimenten Entropie von Wasser an
1 () 222 Proteinoberflachen
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Bert de Groot

Computational Biomolecular Dynamics
Molekulare Mechanismen von Biomolekulen

Konstruktion und Simulation
einer biologischen Membran

Kommunikations-Netzwerke Computational
in Proteinen Electrophysiology

Am FalBberg 11

37077 Gottingen

Tel. 0551 2012300
www.mpibpc.mpg.de/grubomueller
www.mpibpc.mpg.de/groups/de_groot
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Theoretische und computergestutzte Biophysik

Universelle Protein-
dynamik in hierarchischen
Energieland-

schaften

Intelligent Design:
Kleinmolekul-Inhibitoren
VON :
Memlbran-
proteinen



